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a) Kutatasi teruletek

Az Orszagos Onkoldgiai Intézetben végzett tevékenységek leirasa:
e emldrdkra hajlamositd, BRCA1 és BRCA2 génekben eléforduld csiravonalas
varidnsok azonositasat célz0 moddszerek adaptalasa, beallitasa (Molekularis
Genetikai Osztaly)
o denaturdlo HPLC
o (jgeneracids szekvenalas



e BRCAl és BRCA2 gének diagnosztikai vizsgalatdnak végrehajtasa, az
eredmények kiértékelése (Molekularis Genetikai Osztaly)

e emld, hasnyalmirigy és prosztata tumor-normal mintaparok teljes exom DNS
szekvenaldsanak bioinformatikai kiértékelése (Pathogenetikai Osztaly)

e SARS-CoV-2 elleni vakcinak altal kivaltott cellularis immunvalasz vizsgalatat
ceélzo kisérletek tervezése (Pathogenetikai Osztaly)

e SARS-CoV-2 elleni vakcinak altal kivaltott humoralis és cellularis immunvélasz
meérési eredményeinek informatikai és statisztikai értékelése (Pathogenetikai
Osztaly)

Tovabbi érdeklodési kor:
e immunoldgia
e statisztika
e matematika
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