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a) Kutatási területek 

 

Az Országos Onkológiai Intézetben végzett tevékenységek leírása: 

• emlőrákra hajlamosító, BRCA1 és BRCA2 génekben előforduló csíravonalas 

variánsok azonosítását célzó módszerek adaptálása, beállítása (Molekuláris 

Genetikai Osztály) 

◦ denaturáló HPLC 

◦ újgenerációs szekvenálás 



• BRCA1 és BRCA2 gének diagnosztikai vizsgálatának végrehajtása, az 

eredmények kiértékelése (Molekuláris Genetikai Osztály) 

• emlő, hasnyálmirigy és prosztata tumor-normál mintapárok teljes exom DNS 

szekvenálásának bioinformatikai kiértékelése (Pathogenetikai Osztály) 

• SARS-CoV-2 elleni vakcinák által kiváltott celluláris immunválasz vizsgálatát 

célzó kísérletek tervezése (Pathogenetikai Osztály) 

• SARS-CoV-2 elleni vakcinák által kiváltott humorális és celluláris immunválasz 

mérési eredményeinek informatikai és statisztikai értékelése (Pathogenetikai 

Osztály) 

 

További érdeklődési kör: 

• immunológia 

• statisztika 

• matematika 
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